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КРАТКИЙ ПЕРЕЧЕНЬ ВОПРОСОВ ИТОГОВОГО КОНТРОЛЯ 
по курсу ID 101590- Генофонд, селекция растений и животных 

1. Основы закона гомологических рядов наследственной изменчивости.
2. Понятие гомологических рядов.
3. Полная формулировка закона Н.И. Вавилова.
4. Использование данного закона в изучении генофондов и в практической селекции растений.
5. Анализ данных по мировому генофонду мягкой и твердой пшеницы.
6. Формирование генофонда генофонда ячменя и проса.
7. Характеристика генофондов диких злаков.
8. Свойства генофонда злаковых трав.
9. Метод маркер-ассоциированной селекции (МАС,МОС,ОПМ).
10. Практика использования МАС в изучении растительных ресурсов. 
11. Применение МАС в ходе создания и развития коллекций хозяйственно-ценных культур. 
12. Эффективность метода МАС при изучении популяций природной флоры в мире и в РК. 
13. Роль МАС в селекции хозяйственно-ценных культур в мире и РК. 
14. Принципы штрих-кодирования ДНК.
15. Роль штрих-кодирования в экологических и других проектах , основанных на растительных объектах. 
16. Значение бар-кодирования для селекции растительных ресурсов. 
17. Значение бар-кодирования для селекции растительных ресурсов для микробиологических и эпидемиологических исследований. 
18. Перспективы метода для анализа генофондов растений и микроорганизмов. 
19. История формирования генофонда бобовых культур.
20. Роль бобовых культур в мировой экономике, экологии, устойчивом развитии биогеоценозов. 
21. Взаимное влияние мирового генофонда бобовых культур и коллекций различных стран. Роль обменных процессов в развитии сортового материала местной селекции. 
22.  Решение проблем накопления малоценных сортообразцов коллекций бобовых растений. Перспективы развития генофонда бобовых культур. 
23. Принципы структурирования генофонда тыквенных культур.
24. Згачение семейства тыквенных в экологии, устойчивом развитии биогеоценозов, здравохранении. 
25. История развития генофонда тыквенных культур. Значение столовых, мускатных, декоративных и гигантских тыкв.  
26. Роль генофонда кабачков, цуккини и патиссонов. 
27. Перспективы развития генофонда данного семейства. 
28. Экономические, биологические и исторические основы создания генофонда риса.
29. Роль риса в устойчивом развитии азиатского континента, решении глобальных продовольственных вопросов. 
30. История развития генофонда риса и межконтинентального обмена рисового семенного материала. Значение национальных коллекций сортового риса.  
31. Развитие гермоплазмы казахстанских сортов и линий риса. 
32. Перспективы развития мировой, региональных и отечественной коллекций риса. 
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